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Résumé ou extrait : Décrire I'impact de la colonisation par A. xylosoxidans (AX), S. matophilia (SM) et
les entérobactéries (E) au cours du temps sur lafonction respiratoire et I'évolution de I'état nutritionnel.
Etude cas-témoins rétrospective parmi la popul ation pédiatrique et adulte du centre de référence dela
mucoviscidose de Lyon, comparant la fonction respiratoire de patients colonisés ou non par AX, SM et E
en 2016 et suivi pendant 4 ans. Nous avons identifié 41 patients colonisés a AX, 67 patients colonises a
SM et 18 cas d'E. Pour lestrois bactéries dintérét, les cas étaient appariés a des témoins non colonisés sur
I’ &ge, le sexe et la colonisation a P. aeruginosa. Presque tous les patients avaient une insuffisance




pancréatique exocrine. Pendant le suivi, il n’était pas observé de différence significative sur I’ évolution
delafonction respiratoire et de I’ état nutritionnel, le nombre d’ exacerbation et le nombre de cure
antibiotique intraveineuse entre les patients du groupe AX+, SM+ et E+ comparés aux patients témoins
AX- SM- et E-. L'écologie microbienne des voies respiratoires des patients atteints de mucoviscidose a
changé ces derniéres années avec |'émergence de nouveaux germes. Cette étude ne met en évidence
aucune preuve en faveur d'une aggravation clinique des patients colonisés par A+, S+ et E+ au cours de la
période de suivi de I'étude mais suggére une possible dégradation de la fonction respiratoire en fin de
suivi
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